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PPOOZZIICCII  DDOOKKTTOORRSSKKÉÉHHOO  SSTTUUDDIIAA 
 

pro projekt  
 

Jaké molekuly řídí bakterie? 
Funkční charakterizace malých nekódujících 

RNA 
 
GGeenneettiicckkáá  vvýýbbaavvaa  žžiivvýýcchh  oorrggaanniissmmůů  oodd  bbaakktteerriiee  ppoo  ččlloovvěěkkaa  oobbssaahhuujjee  iinnffoorrmmaaccii  kkóódduujjííccíí  11))  oorrggaanniissmmuuss  
ssaammoottnnýý,,  22))  rreegguullaaččnníí  mmeecchhaanniissmmyy,,  kktteerréé  řřííddíí  pprrůůbběěhh  jjeehhoo  žžiivvoottaa..  IInnffoorrmmaaccee  kkóódduujjííccíí  rreegguullaaččnníí  
mmeecchhaanniissmmyy  ttvvoořříí  ~~2200%%  ((uu  bbaakktteerriiíí))  aažž  ~~9955%%  ((uu  ččlloovvěěkkaa))  ggeenneettiicckkéé  vvýýbbaavvyy..  VVššeecchhnnyy  mmoolleekkuullyy  
rreegguullaaččnníícchh  mmeecchhaanniissmmůů  aa  jjeejjiicchh  ffuunnkkccee  nneejjssoouu  zzddaalleekkaa  zznnáámméé  ppřřeessttoo,,  žžee  nnaappřř..  vv  bbaakktteerriiíícchh  řřííddíí  ttaakk  
ddůůlleežžiittéé  pprroocceessyy  jjaakkoo  aannttiibbiioottiicckkáá  rreezziisstteennccee,,  ppaattooggeenniittaa  aa  ttvvoorrbbaa  sseekkuunnddáárrnníícchh  mmeettaabboolliittůů  vvččeettnněě  
aannttiibbiioottiikk,,  ccyyttoossttaattiikk  aa  vviittaammíínnůů..    VV  ddnneeššnníí  ddoobběě  nnaa  aannttiibbiioottiikkaa  rreezziisstteennttnníícchh  bbaakktteerriiíí  aa  gglloobbáállnníícchh  
pprroobblléémmůů  ss  vvýýžžiivvoouu,,  jjee  zznnaalloosstt  ttěěcchhttoo  mmoolleekkuull,,  nnaa  kktteerréé  ssee  zzaamměěřřuujjee  tteennttoo  pprroojjeekktt,,  pprriimmáárrnníí..  
  
Cílem projektu je statistická, bioinformatická a biofyzikální identifikace funkce regulačních 
RNA v bakteriích. Řešení je založeno na originálním přístupu k identifikaci molekulární 
homologie pomocí suboptimálního modelu sekundárních struktur RNA molekul. Základem 
projektu je navržení schématu kvantifikace homologie RNA molekul pomocí podobnosti 
suboptimálního strukturního modelu a jeho ověření na RNA molekulách s již známou funkcí. 
Vývojové prostředí je Matlab. Projekt se bude řešit v Laboratoři bioinformatiky MBÚ AVČR. 

Projekt je součást Evropské bioinformatické 
infrastruktury Elixir.  
 

Co požadujeme 
 Ukončené magisterské studium v oboru biofyzika 

nebo bioinformatika, ev. v matematických, fyzikálně–
chemických nebo počítačových vědách. 

 Chuť pracovat na progresivním tématu. 

 Samostatnost a originální myšlení. 

 

Co nabízíme  
 Zajímavý, perspektivní projekt s aktuální náplní, který 

po obhájení zaručuje široké možnosti doktorského 
pobytu na světových univerzitách. 

 Dobré pracovní podmínky ve významné laboratoři 
AV ČR se špičkovým vybavením. 

 Nadstandartní finanční ohodnocení. 
 
Kontakt  

Ing. Josef Pánek, PhD., tel: 29644 2512, e-mail: 
panek@biomed.cas.cz 


